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Blütenstände und Blüten bei Arabidopsis
und Antirrhinum

(Coen ES [1991] Annu Rev Plant Physiol Plant Mol Biol 42: 241-279)
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Blühzeitpunktgene bei Arabidopsis thaliana
(Putterill J et al [2004] BioEssays 26: 363-373)



Steuerung des Blühzeitpunktes bei Arabidopsis thaliana
die ermöglichenden und fördernden Wege

(Boss PK et al [2004] PlantCell 16: S18-S31)



Förderung des Blühzeitpunktes in Arabidopsis thaliana
die Schlüsselintegratoren

(Putterill J et al [2004] BioEssays 26: 363-373)
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Regulation des Blührepressors FLC in Arabidopsis thaliana
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MADS-Box L-Region K-Box C-terminale Region

Aufbau eines pflanzlichen MADS-Box-Proteins

-1235                                         -1195
CATCACTTTGGCAACTCTTTCCTTTTTAGGTCCCATATGGT

ARGKIQIKRIENQTNRQVTYSKRRNGLFKKAHELSVLCDAKVSIIMISStQKLHEY
GRGKIEIKRIENTTNRQVTFCKRRNGLLKKAYELSVLCDAEVALIVFSSRGRLYEY
ERRKIEIKFIENKTRRHVTFSKRKHGIMKKAFELSVLTGTQVLLLVVSETGLVYTF
GRVKIKMEFIDNKLRRYTTFSKRKTGIMKKAYELSTLTGTQVLLLVASETGHVYTF
 • ••    • • •  •  ••  •  ••• ••• • •
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CArG-Box im Promotor des DEFICIENS-Gens
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MADS-Box-Proteine der MIKC-Unterfamilie
bei Arabidopsis thaliana

(Parenicová L et al [2003] PlantCell 15: 1538–1551)
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Herbst Winter März April

FLC-Transkript FLC

Kälte Erwärmung Wärme

VRN2 kontrolliert die FLC-Transkriptpegel
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VRN2

Heterochromatin

TF

VRN2 ist ein Polycomb-Protein



Modell der Funktion von Polycomb-Proteinkomplexen
(Hsieh TF et al [2003] Trends Plant Sci 8: 439-445)

VRN2



Der Lebenszyklus von Arabidopsis thaliana
aus dem Blickwinkel des Blühzeitpunktes

(Boss PK et al [2004] PlantCell 16: S18-S31)



Funktion des FCA-Gens im autonomen Weg der Blühinduktion
bei Arabidopsis thaliana
(Putterill J et al [2004] BioEssays 26: 363-373)



Das FCA-Protein von Arabidopsis ist ein ABA-Rezeptor
(Bishopp et al [2006] Development 133: 1857-1869)



Die Gene FVE und FLD kodieren Komponenten
eines Histondeacetylase-Komplexes

(Amasino R [2004] Nat Genet 36: 111-112)
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Arabidopsis ist eine fakultative Langtag-Pflanze

6 Blätter 30 Blätter



50 Tage 50 Tage

Langtag Kurztag

Die constans-Mutante von Arabidopsis

30 Blätter 30 Blätter

constans Wildtyp
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CONSTANS und die biologische Uhr
(Hayama R & Coupland G [2004] Plant Physiol 135: 677–684)



Die Expression von CONSTANS
(Hayama R & Coupland G [2004] Plant Physiol 135: 677–684)



Die Stabilität des CONSTANS-Proteins wird antagonistisch
durch die Photorezeptoren geregelt

(Klejnot J & Lin C [2004] Science 303: 965-966)



Regulation des LEAFY-Promotors durch die Photoperiode und Gibberelline
(Blázquez MA & Weigel D [2000] Nature 404: 889-892)
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CONSTANS & FLOWERING LOCUS T
und die Florigen-Hypothese

(Blázquez MA [2005] Science 309: 1024-1025)



Wildtyp leafy apetala1
leafy/
apetala1

35S::LEAFY

Die Phänotypen von Mutanten der Meristemidentitätsgene
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Der Übergang vom Infloreszenz- zum Blütenmeristem



Zeitliche Expressionsmuster von
Meristem- und Organidentitätsgenen

(Ng M & Yanofsky MF [2000] Curr Opin Plant Biol 3: 47-52)
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Mutantenphänotypen homöotischer Blütengene bei Arabidopsis thaliana
(Meyerowitz EM , Spektrum der Wissenschaft, Januar 1995; Bowman JL et al.[1991] Development 112: 1-20)

apetala 2 apetala 3/pistillata agamous



Das ursprüngliche ABC-Modell für die
Aktivität der Blütenorganidentitätsgene

bei Arabidopsis thaliana
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Mutantenphänotypen homöotischer Blütengene:
Doppel- und Tripelmutanten

(Bowman JL et al.[1991] Development 112: 1-20)
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Die Verifizierung des ABC-Modells:
Doppel- und Dreifachmutanten
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Das ABCE-Modell für die Identität der
Blütenorgane in Arabidopsis thaliana

(Krizek BA & Fletcher JC [2005] Nat Rev Genet 6: 688-698)
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Die Expression der ABCE-Gene
(Krizek BA & Fletcher C [2005] Nat Rev Genet 6: 688-698)



Phylogenie der MADS-Box-Proteinfamilie
(Ng M & Yanofsky [2001] Nat Rev Genet 2: 186-195)
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MADS-Box-Transkriptionsfaktoren der Blütenmorphogenese
(Gutierrez-Cortines ME & Davis B [2000] Trends Plant Sci 5: 471-476)
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Quartett-Model für die Bildung von MADS-Box-Protein-Komplexen
(Krizek BA & Fletcher C [2005] Nat Rev Genet 6: 688-698)



Aktivierung der ABC-Gene durch LEAFY
(Parcy et al. [1998] Nature 395: 561-566)
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Aktivierung der ABC-Gene durch LEAFY
(Parcy et al. [1998] Nature 395: 561-566)



Organidentitätsgene bei dem Gras Zea mays
(McSteen et al [2000] Trends Plant Sci 5: 61-66 und Ambrose et al [2000] Molec Cell 5: 569-579)
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